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研究背景

世界卫生组织已经启动了一项加速消除宫颈癌的全
球战略。

目前的疫苗并不能涵盖所有致癌的HPV类型，且未
涵盖的HPV类型在不断增加。

新近研究证据支持阴道微生物群与HPV感染、宫颈
异常增生及宫颈癌相关。

Ährlund-Richter Andreas, et al. Frontiers in cellular and infection microbiology 9 (2019): 59.

已知的宫颈癌发生相关的危险因素包括HPV感染，
HIV感染，吸烟和多次怀孕等。

Anita Mitra, et al. Microbiome 4 (2016): 58. 



研究背景

口腔卫生差和牙齿缺失会增加口腔鳞状细胞癌的风险。

口腔中的梭杆菌、幽门螺杆菌、中间普氏菌等细菌病原体与不
同癌症的发生有关。

大量研究表明，吸烟是发生宫颈异常（包括宫颈不典型增生和
宫颈癌）的重要危险因素。

揭示口腔或唾液微生物群和宫颈异常增生之间的关系的数据
仍然有限。

Cheng Fang, et al. Medicinal Research Reviews. 3. 41 (2020). 1812-1834.  



材料与方法

本研究从67份唾液样本中提取了总
DNA，同时对其进行了27种HPV亚型
的检测。

使用Illumina MiSeq测序平台对67个样
本的口腔菌群进行16S rRNA基因测序。



研究结果

与对照组相比，有和没有宫颈异常增生的患
者唾液微生物群落丰富度和多样性均显著降
低。此外，与对照组相比，宫颈异常增生且
未接受治疗组和宫颈异常增生接受治疗后恢
复组以及不同组织学鉴定的不同阶段组的宫
颈异常增生患者者中的微生物多样性显著降
低。

对β多样性进行分析，对照组与有和没有宫

颈异常增生的患者、及宫颈异常增生且未
接受治疗组和宫颈异常增生接受治疗后恢复
组比较，均有显著差异。



研究结果

阴道检查参与者的唾液样本中，嗜血杆菌
属和拟普雷沃氏菌属的相对丰度显著高于
健康志愿者。

基于PICRUSt2分析，相较于对照组，伴有和不伴有异
常增生的患者，以及宫颈异常增生但未接受治疗组和
宫颈异常增生接受治疗后恢复组患者唾液细菌与 “原
发免疫缺陷”、“病毒致癌”、“癌症中的蛋白多糖”和“维
甲酸受体信号通路”相关的功能发生显著改变。



研究结果

根据从不同样本鉴定的细菌属的相似性，
本研究鉴定了三种不同的唾液微生物类型。

类型2含有较高丰度的普雷沃氏菌和放线
菌，类型3中嗜血杆菌丰度较高，而类型1

微生物群中所有主要菌属的丰度相近。

患有和不患有异常增生的进行阴道检测的
患者中、宫颈异常增生且未接受治疗组和
宫颈异常增生接受治疗后恢复组患者中，
以及低级别鳞状上皮内病变和高度鳞状上
皮内病变组患者中， 2型和3型的比例均
高于对照组。
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研究结果

宫颈异常增生且未接受治疗组和宫颈
异常增生接受治疗后恢复组患者之间
的微生物区系β多样性发生了显著变
化

宫颈异常增生组患者唾液的放线菌
相对丰度显著增多

RLR信号在异常增生患者中升高，且
与放线菌的相对丰度呈正相关关系



与传统细胞学联合HPV感染检测相比，将细胞学
和HPV感染检测与口腔放线菌丰度相结合，诊断
能力能得到提高。

吸烟对唾液微生物β多样性有显著影响。

吸烟者唾液中放线菌相对丰度显著高于不吸烟者。

研究结果
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试验结论

本研究表明：

有和没有宫颈异常增生的患者之间以及宫颈锥切术前后患者之间的唾液微生物区系存在显著差异。

唾液微生物区系中的放线菌的增多可能与吸烟和宫颈异常增生有关，并可以作为宫颈异常增生的诊

断标记物。
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