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引言1

 口腔微生物作为一个潜在风险因素，与多

种口腔疾病乃至全身疾病有关。

 认识口腔微生物组也有助于解释其他风险

因素在疾病发展中的作用。

 随着下一代测序（NGS）技术的普及，基于测序的口

腔微生物学发文数量达到了一个前所未有的水平

 目前，口腔微生物学研究已经遇到了瓶颈，其研究方

向出现了一个重要转变。

口腔微生物学领域年发文数量
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技术驱动型研究2

新的技术和方法

新的研究人群

疾病的新描述

数据库更新

新的诊断工具和模型
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假设驱动型研究3

致病机制中的口腔微生物组

疾病治疗中的口腔微生物组
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总结4

 全球研究进程已来到由技术驱动向假设驱动转变的关键转折点。

 本综述的重点在于阐明口腔微生物领域由技术驱动向假设驱动研

究转变的必然性和必要性，给那些希望以最优的方式来研究口腔

微生物组的研究人员参考，以加快口腔微生物研究的进程。
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