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肺炎的三种类型

背景：肺部微生物组与重症肺炎息息相关

社区获得性肺炎（CAP） 医院获得性肺炎（HAP）

呼吸机相关肺炎（VAP） Wypych et al. Nat Immunol, 2019

• 肺部微生物组影响呼吸系统健康



背景：大规模重症疾病研究的范式——荷兰MARS队列

• MARS队列招募来自荷兰ICU的2000多名败血症患者展开多角度研究



背景：肺部微生物组研究的局限性

o 规模小
o 单中心
o 回顾性

o 单一时间点
o 16S测序
o 上呼吸道微生物污染



简介



19家医疗中心的地理分布

• 来自19家医疗中心的26个ICU参与MASS队列研究。

Non-ZJ队列

19家医疗中心位于三个省十个城市 14家医疗中心位于浙江省的七个城市

ZJ队列



临床资料和生物样本收集概览



患者招募进展



患者招募进展



生物样本采集进展

502 484 386 282 292



参与MASS队列研究的单位

医疗中心 科研机构



总结

❑ MASS队列计划招募来自国内3个省、10个城市、19家医院的2000名ICU重症肺炎
患者。

❑在患者ICU住院期间，纵向收集支气管肺泡灌洗液（BALF）、痰液、粪便和血液
等多种样本。

❑该队列将深度宏基因组学和转录组学与详尽的临床数据相结合，旨在揭示肺部
和肠道微生物组的动态及其与重症肺炎和宿主易感性的关联。
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iMeta: 整合宏组学重新认识生命和环境科学

“iMeta”(IF 23.7)由威立、肠菌分会和数千名华人科学家出版的期刊，主编刘双江和傅静远教授。
收稿范围：任何领域高影响力的研究、方法和综述，重点关注微生物组、生物信息、大数据和多组学等；
影响力：ESCI、 PubMed、Google、Scopus收录，IF 23.7位列微生物学研究期刊全球第一；
时效性：外审平均21天；投稿至发表中位数66天；
“iMetaomics” 主编赵方庆和于君教授，定位IF>10的高水平交叉学科综合期刊，欢迎投稿！

主页: http://www.imeta.science  
出版社: https://wileyonlinelibrary.com/journal/imeta 

投稿: https://wiley.atyponrex.com/journal/IMT2
         https://wiley.atyponrex.com/journal/IMO2  
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