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简 介



图片摘要



结果和讨论

图1. (A) 各玉米组织中鉴定出的内源肽数量分布情况。(B) 各玉米组织中内源肽的表达模
式分类。(C) 各玉米组织中内源肽丰度的热图展示。(D) 玉米营养生长阶段组织特异性、
组织增强型和混合型肽的丰度模式。(E) 玉米生殖生长阶段组织特异性、组织增强型和混
合型肽的丰度水平。

❑ 内源肽在玉米发育过程中呈现组织特异
性表达。

❑ 与组织特异性肽相比，组织增强型和混
合型肽在营养生长和生殖生长阶段表现
出更为动态的表达。

❑ 多肽组学具有高度复杂性及动态的特性。



结果和讨论

图1. (F) 来源于转录因子（TF）的内源肽丰度（表达）水平的家族分析。(G) 玉米内源肽在全基
因组的分布情况。染色体右侧的绿色圆圈表示内源肽在该基因组位置富集。(H) 不同表达类型
内源肽在染色体两条臂上的分布情况。

❑ 来源于NAC、WRKY和G2类转录因子的

内源肽在营养组织中（如成熟叶片和营养
分生组织）显著富集。

❑ 来源于bHLH、AP2和Whirly类转录因子

分别在生殖组织（如受精胚、萌发的花粉
和未授粉花丝）中富集。

❑ 内源肽在染色体端粒区富集。



结果和讨论

图2. (A) 内源肽共表达的系统树状图及模块划分。(B) 源蛋白共表达的系统树状图及模块划分。
(C) 基于加权共表达网络分析（WGCNA）的内源肽（绿色）和源蛋白（红色）的表达模式分析。

❑ 内源肽在玉米发育过程中呈现出与源蛋白不同的
丰度模式。

❑ 肽可能具有与其源蛋白不同的生物学功能，例
如作为信号分子或调节其他蛋白。

❑ 内源肽可能通过独特的调控机制发挥作用，包
括蛋白水解切割、磷酸化和泛素化等翻译后修
饰，使内源肽在发育过程中具备特定的功能。



结果和讨论

图2. (D) 不同组织中肽与源蛋白（左）和肽与邻近蛋白（右）之间的Spearman相关性。(E) 相邻肽-肽对和肽-源
蛋白对之间Pearson相关系数r的密度分布。(F) 与内源肽高度相关（r > 0.70）的源蛋白的生物过程富集分析。
(G) 相邻肽-肽对和肽-邻近蛋白对之间Pearson相关系数r的密度分布。(H) 在不同距离区间内，肽-肽和邻近肽-

蛋白对之间的Pearson相关系数 r的分布。

❑ 内源肽与其源蛋白之间的相
关性极低。

❑ 内源肽与邻近蛋白之间的相
关性接近于零。

❑ 与内源肽具有较高相关性的
源蛋白主要富集于细胞代谢
过程，例如糖酵解途径。



总  结

❑在本研究中，我们首次构建了一个玉米内源肽的全景图谱，揭示了内源
肽在不同发育阶段的动态表达模式和组织特异性分布规律。

❑ 通过比较多肽组与蛋白质组数据，解析它们之间的共表达特征，我们发
现内源肽的丰度与其源蛋白的丰度并不完全一致，暗示了生物体内复杂
的调控机制。

❑ 这一全景图谱可与转录组和蛋白质组等其他组学数据相结合，从而更全
面地理解内源肽在植物中的生物学功能与调控机制。
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