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背景介绍

种子产量：
68 蒴果/株
10.4 mg /蒴果
17.4 万粒/株
千粒重：4.14 mg

作物轮作

人工拔除

化学与生物制剂防
除

抗性品种培育

蒴
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列当寄生影响微生物群落变化
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列当寄生影响微生物群落变化

H: healthy

PL:1-25 plants

PM: 26-50 plants

PS: >50 plants
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微生物群落功能分析与biomarker预测
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细菌对列当萌发和寄生的影响及其化学机制

Lysobacter: HX79

Variovorax: GB8

Pseudomonas: HX1, HX134, HX140 
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结论

1. 证明了向日葵根际微生物是可以调控列当的寄生，并且找到了两株细菌，一

株是可以抑制列当萌发的假单胞菌HX1，另一株是可以促进列当萌发的溶杆

菌HX79，并且它可以作为列当自杀萌发诱导剂，在种植向日葵前一个月使用，

可以降低土壤中列当种子库含量，使后续作物生长时，减少寄生。

2. 通过建立的分子结合模型，成功预测出三种化合物对列当种子具有萌发活性。

3. 我们的研究策略也适用于其他寄生性杂草，如瓜列当等植物。
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