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丰度下降的科:

• 毛螺菌科 (Lachnospiraceae)

• 瘤胃球菌科 (Ruminococcaceae)

肥胖患者和非酒精性脂肪肝患者肠道微生物菌种丰度变化情况
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结果
正常组、肥胖组和非酒精性脂肪肝组受试者的肠道微生物互作模式

正常组、肥胖组和非酒精性脂肪肝组

三组受试者的肠道微生物群表现出不同

的微生物互作模式。
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结果
非酒精性脂肪肝组的基石菌种驱动患者肠道菌群向正常菌群的变化
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非酒精性脂肪肝组的基石菌种驱动患者肠道菌群向正常菌群的变化
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结果
基石菌种影响非酒精性脂肪肝组患者肠道菌群的潜在作用机制



总结

• 产丁酸菌的失调是非酒精性脂肪肝发生的重要因素

• 将因果推理算法、生态学理论和动态干预模拟相结合，可以从宏基因组数据中挖掘出微生物基石菌种

• 非酒精性脂肪肝的基石菌种，如P. loveana、A. indistinctus 和D. pneumosintes, 为非酒精性脂肪肝的

治疗提供了潜在的精准干预策略
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