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简介



亮点

⚫ 易宏基因组EasyMetagenome 提供多种安装选项和详细

的问答解释。

⚫ 易宏基因组EasyMetagenome 包含详细的参数解释，以

适应各种数据场景，确保灵活性和适应性。

⚫ 易宏基因组EasyMetagenome 支持对原始数据进行全面

的下游分析，包括基于读长、基于组装、分箱和基因

组分析，并能够生成可发布的可视化效果。

⚫ 易宏基因组EasyMetagenome 是一个开源项目，鼓励社

区合作。您可以在

https://github.com/YongxinLiu/EasyMetagenome 上访问

并做出贡献。



易宏基因组工作流程

易宏基因组EasyMetagenome 包
含四个主要组成部分：软件和
数据库安装、数据分析流程、
统计和可视化、以及专门的问
答部分。

图1 易宏基因组工作流程



易宏基因组中包含的软件、数据库和 R 包

图 2 易宏基因组中包含的软件、数据库
和 R 包

至少包含 41 个软件、23 个标准或
自定义数据库、93 个 R 包用于差
异分析、群落比较、生物标志物识
别、多样性分析、网络分析等。



易宏基因组分析流程总结

图3 易宏基因组分析流程总结

易宏基因组EasyMetagenome 流

程包括基于读长、基于组装和
分箱分析的数据预处理，并提
供可用于数据可视化的文件。



使用易宏基因组对人类肠道微生物组样本进行基于读长的分析

图 4 使用易宏基因组对人类肠道微生物组样
本进行基于读长的分析得出的分类学和功能
组成

易宏基因组EasyMetagenome 流程
提供基于读长的分析和可视化，如
微生物分类组成、独特和共有分类
群、香农多样性指数、主坐标分析
(PCoA)、STAMP 图和功能通路的
丰富度。



人类肠道微生物组样本中组装重叠群的功能注释和MAGs的比较分析

图5 人类肠道微生物组样本中组装重叠群的功能注释和
MAGs的比较分析

易宏基因组EasyMetagenome 流程提供人类肠道微
生物组样本中的组装重叠群和宏基因组组装基因
组 (MAG) 分析，例如组装重叠群的功能注释、
注释功能基因的 KEGG 分类、宏基因组组装基因
组 (MAG) 的系统发育分析和分布、MAG 上的完
整性和污染率以及MAG 内的 CAZy 功能基因注
释。



宏基因组组装基因组挖掘人类肠道微生物组示例

图6 宏基因组组装基因组挖掘人类肠道微生物组示例

易宏基因组EasyMetagenome 流程提供人类肠道
微生物组样本中的宏基因组组装基因组挖掘分析，
如单个细菌基因组图谱、目标基因组的泛基因组
分析、描述基因组相关性的平均核苷酸同一性
(ANI) 和泛基因组功能分析。



总结

❑在本研究中，我们介绍了易宏基因组EasyMetagenome，这是一种用户友
好的宏基因组数据分析流程，专为全面的微生物组分析而设计。

❑目前，易宏基因组流程支持质量控制、宿主去除、基于读长、基于组装、
分箱、基因组和泛基因组分析。

❑易宏基因组流程提供可定制的设置、数据可视化和参数解释，并能够生
成可发布的可视化效果。

❑ 网站: https://github.com/YongxinLiu/EasyMetagenome 
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iMeta: Integrated meta-omics to change the understanding of the biology and environment

“iMeta” is a Wiley partner journal launched by iMeta Science Society in 2022, first impact factor (IF) 23.8 in 2024, ranking 2/161 in 

the microbiology. It aims to publish innovative and high-quality papers with broad and diverse audiences. Its scope is similar to 

Nature Biotechnology, Nature Methods, Nature Microbiology , Nature Food, etc. Its unique features include video abstract, 

bilingual publication, and social media dissemination, with more than 600,000 followers. It has published 220+ papers and been cited 

for 5600+ times, and has been indexed by SCIE / WOS, PubMed, Google Scholar, and Scopus.

“iMetaOmics” is a sister journal of “iMeta” launched in 2024, with a target IF>10, and its scope is similar to Nature 

Communications, Microbiome, ISME J, Nucleic Acids Research, Briefings in Bioinformatics, etc. All contributes are welcome!

Society: http://www.imeta.science  
Publisher: https://wileyonlinelibrary.com/journal/imeta 

Submission: https://wiley.atyponrex.com/journal/IMT2
https://wiley.atyponrex.com/journal/IMO2 
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