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前 言

 前列腺癌 (PCa) 是男性最常见的恶性肿瘤，表现出明显的种族差异。

 多年来，嵌合RNA已被证实为癌症诊断和治疗靶点，但其研究多局限于肿瘤细胞，对肿瘤

微环境（TME）的作用机制尚不明确，且目前缺乏PCa相关嵌合RNA的综合图谱，尤其是

在中国人群中。

 这项综合性研究建立了中国人群前列腺癌嵌合RNA表达图谱，强调了人群特异性差异，并

展示了具有诊断、预后和治疗潜力的嵌合RNA。



亮 点

本研究对中国人群前列腺癌的嵌合

RNA进行了系统性分析;

 描绘了前列腺癌及其微环境中间质

细胞嵌合RNA的空间表达谱;

 开展了嵌合RNA的功能学研究并分

析了其对肿瘤微环境的影响。



结 果

图 1 嵌合 RNA 的发现与鉴定

 根据融合类型对CPGEA和

TCGA中的非M/M嵌合RNA进

行分类；

TCGA中的通读嵌合RNA在癌

组织中高表达，而CPGEA中通

读嵌合RNA关联更高Gleason评

分；

两个队列的高频嵌合RNA亦存

在差异。



结 果

图 2 嵌合 RNA 的分类

母基因的GO富集分析表明嵌合RNA

可能参与中国人群的前列腺癌进展；

Sanger测序证实了从 CPGEA筛选的

101 个嵌合 RNA确实存在，其中大

部分是新型嵌合RNA；



结 果

 从中国PCa临床样品中分离

出癌细胞、CAFs、TAMs和T

细胞，验证了嵌合 RNA 在肿

瘤和间质细胞中的表达；

 部分嵌合RNA具有翻译潜能，

可能通过编码蛋白发挥作用

；亦有部分嵌合RNA以环状

RNA形式存在。

图 3 临床组织和永生化细胞系中嵌合 RNA 的分布及其功能。



结 果

嵌合 RNA 可以调控 PCa 的增殖和迁

移，直接影响PCa的发生发展；

肿瘤细胞相关嵌合RNA可以介导肿

瘤细胞和肿瘤微环境间质细胞之间的

通讯，改变间质细胞的表型；

间质细胞来源的嵌合RNA参与调控

肿瘤微环境和肿瘤细胞的可塑性。

图 4 嵌合 RNA 可以影响肿瘤微环境及细胞间通讯



总 结

 大量已验证的具有功能的嵌合RNA为中国人群提供了一系列潜在的生物标

志物或治疗靶点；

 我们证实这些嵌合 RNA 可以通过至少三种机制调节肿瘤进展： 影响肿瘤

发生和发展，促进肿瘤与间质细胞之间的通讯，以及调节微环境。
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