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宏蛋白质组学是什么，它为何重要？

宏蛋白质组学能做什么？

• 识别蛋白质并定量其在微生物群落中的丰度

• 将蛋白质关联到分类学信息和功能注释

• 检测翻译后修饰（PTMs）

为什么要做宏蛋白质组学？

• 能够捕捉微生物群落中的真实活性功能

• 作为宏基因组、宏转录组和代谢组研究的补充



综述全面覆盖了从实验设计到生物信息分析的各个环节
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生物信息学部分介绍数据库构建、FDR计算、蛋白质分组、
LCA分类法及下游统计分析等核心概念



国际宏蛋白质组学倡议：一个由宏蛋白质组学研究者发起、
服务于该领域研究者的国际性学术社群

来自23个国家、95个实验室的350多位成员

三大核心支柱：

• 交流与合作（如 CAMPI 项目、国际宏蛋白质组学研讨会等）

• 教育与推广（包括本次 iMeta 旗舰综述、组织专题工作坊等）

• 标准化工作（如正在开发的 SDRF-Metaproteomics 模板等）

由欧洲蛋白质组学协会（EuPA） 和人类蛋白质组组织（HUPO） 提供支持与资助，
并与 ELIXIR 展开合作。

 欢迎加入我们的科学社群！
扫码右侧二维码或访问我们的网站www.metaproteomics.org注册成为成员！

http://www.metaproteomics.org/


iMeta: Integrated meta-omics to change the understanding of the biology and environment

“iMeta” is a Wiley partner journal launched by iMeta Science Society in 2022, first impact factor (IF) 23.8 in 2024, ranking 2/161 in 

the microbiology. It aims to publish innovative and high-quality papers with broad and diverse audiences. Its scope is similar to 

Nature Biotechnology, Nature Methods, Nature Microbiology , Nature Food, etc. Its unique features include video abstract, 

bilingual publication, and social media dissemination, with more than 600,000 followers. It has published 220+ papers and been cited 

for 5600+ times, and has been indexed by SCIE / WOS, PubMed, Google Scholar, and Scopus.

“iMetaOmics” is a sister journal of “iMeta” launched in 2024, with a target IF>10, and its scope is similar to Nature 

Communications, Microbiome, ISME J, Nucleic Acids Research, Briefings in Bioinformatics, etc. All contributes are welcome!

Society: http://www.imeta.science  
Publisher: https://wileyonlinelibrary.com/journal/imeta 

Submission: https://wiley.atyponrex.com/journal/IMT2
https://wiley.atyponrex.com/journal/IMO2 

office@imeta.science
imetaomics@imeta.science 
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