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简介



亮点

PhyloSuite官网

图1. PhyloSuite v2 主界面及分子定年分析套件入口

分子定年分析教程

http://phylosuite.jushengwu.com/dongzhang0725.github.io/
http://phylosuite.jushengwu.com/dongzhang0725.github.io/
http://phylosuite.jushengwu.com/dongzhang0725.github.io/PhyloSuite-demo/Molecular-dating-analysis/


亮点

PhyloSuite v2 (4核) 与MCMCtree本地版 (1核) 各节点的分化时间及其置信区间对比

PhyloSuite v2相比于v1各步骤优化及速度提升表现（分：秒）

 41个物种

 近37.5万个位点

 Ultra 5 125H 

32G

测试数据集
及电脑配置

PhyloSuite v2 (4核) 与MCMCtree本地版 (1核) 分子定年
分析所需时间对比（时：分）



PhyloSuite (v2) 分子定年套件概述
PhyloSuite v2的分子定年套件的3个主要模块：MDGUI、TimeTreeAnno、MCMCTracer

图2. PhyloSuite v2 分子定年分析套件功能界面

MDGUI MCMCTracer

TimeTreeAnno



PhyloSuite (v2) 分子定年套件概述

图3. MDGUI主界面及主要功能展示 图4. MCMCTracer及TimeTreeAnno功能展示



分子定年分析流程

图5. PhyloSuite v2 分子定年分析流程图



MCMC样本统计与绘图

案例：基于核基因组数据的分子定年分析

图6. 使用 PhyloSuite v2 平台进行分子定年分析

时间树文件

序列比对文件

树文件

sequence1: TATGGAATG… 

sequence2: TAGAATG…

sequence3: TCTATGATG…

......

测试数据集

 41个物种

 近37.5万个位点



总结

❑ 在这项研究中，我们推出了 PhyloSuite v2 全新开发的分子定年分析三
件套：MDGUI、TimeTreeAnno、MCMCTracer

❑ 它们提供拖拽式操作、上游结果自动导入，并允许在树节点上直观设置
校准点；兼容多种输入文件格式并支持全部 IQ-TREE 进化模型；支持多
线程加速、暂停/继续运行及实时 MCMC 收敛监控；增强了分子定年树
及 MCMC 样本的可视化分析能力

❑  PhyloSuite v2 增强了重复基因处理、密码子拆分串联和 IQ-TREE 集成
功能，加快了数据处理，并完成高分辨率界面优化及大量已知Bug修复

❑  平台网址：http://phylosuite.jushengwu.com/dongzhang0725.github.io/

分子定年分析教程：
http://phylosuite.jushengwu.com/dongzhang0725.github.io/PhyloSuite-

demo/Molecular-dating-analysis/

PhyloSuite使用交流群
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iMeta(宏): 整合宏组学重新认识生物和医学

iMeta(宏)期刊是由宏科学、千名华人科学家和威立共同出版，对标Cell的生物/医学类综合期刊，主编刘双
江和傅静远教授，欢迎高影响力的研究、方法和综述投稿，重点关注生物技术、大数据和组学等前沿交叉
学科。已被SCIE、PubMed等收录，最新IF 33.2，位列全球SCI期刊第65位(前千分之三)，中国第5位，微
生物学研究类全球第一，中科院生物学双1区Top。外审平均21天，投稿至发表中位数87天。
子刊iMetaOmics (宏组学)、iMetaMed (宏医学)定位IF>10和15的生物、医学综合期刊，欢迎投稿！
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