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前言
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细针穿刺细胞学（FNAC）和影像学检查

是临床上常用的PTC诊断工具。然而，这

是一种侵入性手术，有严重并发症的风险，

非诊断率约为10%-20%。

(Güven G et al., 2017)

慢性炎症与甲状腺癌症

发病风险的增加呈正相

关，已成为甲状腺癌症

发病的主要影响因素，

引起人们越来越多的关

注
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亮点

⚫甲状腺乳头状癌、结节性甲状腺肿和健康对照组之间共发现36种差异表达的炎症

蛋白。

⚫ TGF-α+CXCL11在区分结节性甲状腺肿和健康对照方面显示出有希望的诊断能力。

⚫ TGF-α+CXCL11在区分甲状腺乳头状癌和健康对照方面表现出有希望的诊断能力。

⚫ GDNF+CXCL5+ARTN在区分甲状腺乳头状癌和结节性甲状腺肿方面表现出最佳的诊

断有效性。

⚫ LASSO算法得出的组合优于逻辑回归，尽管蛋白质数量更高。



结果

1.健康对照组、结节
性甲状腺肿和甲状腺
乳头状癌患者炎症蛋
白的差异

(1)比较显示，健康对照组和

结节性甲状腺肿之间有16种差

异表达的炎症蛋白，健康对照

和甲状腺乳头状癌之间有34种

差异表达炎症蛋白，结节性甲

状腺肿大和甲状腺癌之间还有

2种差异表达炎性蛋白。

（2） 维恩图显示了三组的交

叉点，一共揭示了36种差异表

达的炎症蛋白。



结果

2.不同炎症蛋白作为生物标志物对健康对照、结节性甲状腺肿和甲状腺癌的诊断作用

(1)TGF-α+CXCL11在区分结节性甲状腺肿

和健康对照方面显示出有希望的诊断能

力（AUC=0.88）。

(2)TGF-α+CXCL11在区分甲状腺乳头状癌

和健康对照方面表现出有希望的诊断能

力（AUC=0.89）。

(3)GDNF+CXCL5+ARTN在区分甲状腺乳头状

癌和结节性甲状腺肿方面表现出有希望

的诊断能力（AUC=0.87）。

   AUC：曲线下面积



结果

3.利用最小绝对收缩和选择算子（LASSO）算法开发了甲状腺癌症的诊断标志物

(1) TGF-α、CXCL11、TNFSF14、CCL11、

CXCL9和ARTN的组合在区分结节性甲状腺肿

和健康对照方面显示出有希望的诊断能力

（AUC=0.92）。

(2)TGF-α、CXCL11、CXCL10、HGF和OSM的

组合在区分甲状腺乳头状癌和健康对照方面表

现出有希望的诊断能力（AUC=0.93）。

(3)TGF-α、TWEAK、CCL11、GDNF、CXCL9、

MMP-1、CXCL5和ARTN的组合在区分甲状腺

乳头状癌和结节性甲状腺肿方面显示出有希望

的诊断能力（AUC=0.93）。



结果

4.主要炎症蛋白的差异表达

(1)与健康对照组相比，结节性甲状腺肿的

CXCL11、TGF-α、CXCL5、ARTN、

TNFSF14、CCL11、VEGFA、CXCL10、

CXCL9和HGF蛋白显著升高。

(2)与健康对照组相比，甲状腺乳头状癌患者中蛋

白CXCL11、TGF-α、GDNF、TNFSF14、

CCL11、VEGFA、CXCL10、OSM、TWEAK

和MMP-1显著升高。

(3)此外，与结节性甲状腺肿组相比，甲状腺乳头

状癌组的CXCL5和ARTN蛋白显著降低。



总结
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❑这项研究为临床实践中区分甲状腺乳头状癌和结节性甲状腺肿提供了

潜在的生物标志物，从而有助于制定治疗策略和减轻过度治疗。

❑此外，与逻辑回归相比，LASSO算法的结果显示出更好的诊断效果，尽

管需要更多的蛋白质组合。这意味着，虽然LASSO算法产生了优越的诊

断结果，但它也带来了更高的成本。因此，需要进一步的研究来在诊

断准确性和医疗支出之间取得平衡。
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