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亮点

1. 本文总结了68个抗癌肽模型;

2. 人工智能可解释性和湿实验验证增强了AI筛选的抗癌肽可信度;

3. AI结合多组学和生物技术推动抗癌肽的临床转化;

4.本文提出了一个全面的基于AI的抗癌肽筛选框架。



抗癌肽人工智能模型训练及应用流程

图1. 抗癌肽人工智能训框架图



传统机器学习

图2. 传统机器学习算法图



深度学习

图3. 深度学习算法示意图



AI可解释性方法

图4. AI可解释性分析示意图



AI筛选的抗癌肽与其他生物技术组合

图5. AI与多组学及其他生物技术组合



AI驱动的抗癌肽筛选综合框架

图6. AI驱动的抗癌肽筛选综合框架部分示意图



AI驱动的抗癌肽筛选综合框架

图6. AI驱动的抗癌肽筛选综合框架部分示意图



总结

❑为了提出一个完整的基于AI的抗癌肽筛选框架，我们详细总结了68个抗癌肽模型。基于这68

个模型的训练过程和局限性，我们提出了一个全面的抗癌肽筛选框架，涵盖数据集收集与整

理、特征提取、模型训练与优化、可解释性分析和湿实验验证。

❑此外，该框架还整合了多组学、合成生物学、氨基酸修饰技术和纳米载体技术，促进抗癌肽

从模型开发到临床应用的过程。这些技术的整合有助于提高AI筛选的抗癌肽的生物活性、结

构稳定性和可制造性。

❑总之，基于AI的抗癌肽发现具有巨大的潜力，AI可以加速肽的筛选和功能预测，显著提高新

型肽类抗癌药物开发的效率和准确性，从而为癌症治疗提供更多样化和有效的治疗选择。
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